Ta6nuua 4. KoachdpuumeHTbl (B ckobkax ykasaHbl CTaHAApTHbIE OWN6KM) Moaenell MHOMeCTBEHHOW JIMHeNHO!
perpeccum ans ces3sei Mexay Norapudmuueckn npeo6pasoBaHHbIMM KOHLIEHTpauusaMmn 25(0H)D 1 YNCNEHHOCTbIO
OTAEeNbHbIX POAOB MUKPOOPraHU3MOB C NMONPaBKOW HA HECKOJIbKO NepeMeHHbIX

Ce30H (BecHa) Coprocococcus Bifidobacterium  C-peakTuBHbIV 6enok E-cenektnH®  UHTepdepoH-y? R2
-0,207**
Mogenb 1 - - - - - 0,082
(0,071)
-0,210 ** -10,151*
Mogenb 2-A 0,107
(0,071) (5,024)
-0,209** -1,794*
Mogenb 2-B 0,082
(0,072) (0,910)
-0,208** -9,414* -0,074*
Mogenb 3-A 0,140
(0,069) (4,887) (0,030)
-0,203** -1,881* -0,080**
Mogenb 3-B 0,145
(0,069) (0,882) (0,030)
-0,209** -10,565* -0,169**
Mopenb 4-A 0,147
(0,070) (4,936) (0,064)
-0,204** -1,625* -0,157*
Mopenb 4-B 0,140
(0,070) (0,899) (0,065)
-0,210 ** -9,319# -0,007
Mogenb 5-A 0,108
(0,071) (5,270) (0,012)
-0,200 ** -1,924* -0,016
Mogenb 5-B 0,116
(0,914)
(0,071) (0,011)
-0,164*
(0,906)

“A” oTHocuTCAa K poay Coprococcus, a “B” — k poay Bifidobacterium.
Mogenb 1: ¢ nonpaBKoi Ha Mos, BO3PacT, MHAEKC MacChl Tefa U ce3oH. Moaens 2: Mogenb 1 nntoc poa.

Mogenb 3: Moaenb 2 nntoc C-peakTuBHbIN 6enok. Moaenb 4: Moaens 2 nntoc E-cenektH Mogens 5: Mogenb 2 nitoc MHTepdhepoH-
y.

a Log-npeo6pasoBaHHble nepemMeHHble 41 aHanmsa
*p < 0,05.
** p < 0,01.

#p <0,10.



